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Dl ABDULLAH GUL UNiVERSITESI

AGU FEN BILIMLERI ENSTITUSU
TEZIN TOPLUMA KATKISI (1)

(Yapmis oldugunuz tez ¢alismaniz, Birlesmis Milletler Siirdiiriilebilir Kalkinma
Amaglari temasi altinda konumlandirlan asagidaki AGU) Arastirma Odak Alanlarindan Hangisi
veya Hangilerini Kapsamaktadir? Tezinizin bu odak alan(lar)inda topluma, kiiresel sorunlara
ve Birlesmis Milletler Siirdiiriilebilir Kalkinma Amaglarina yaptif1 (veya yapmasini
beklediginiz) katkiy1 en az 200 kelime ile aciklayiniz.

O  lleri Malzemeler O Sehirler ve Toplumlar
X Saglik ve Medikal Biyoteknoloji O Enerji
O Akilli Sistemler O Inovasyon ve Girisimeilik)

Diinya Saglik Orgiitii'ne gore 2020 yilinda 6nde gelen 6lim nedenlerinden biri kanserle
iligkilidir. Meme kanserinin diinyadaki en yaygin kanser tiirlerinden biri oldugu
diigtiniildigiinde, kanser dokularmin gelisim mekanizmalarinin anlasilmasi biiyiik 6nem
tagimaktadir. Heterojen bir hastalik olarak kanser, genetik mutasyonlar ve ¢evresel faktorler
gibi bir¢ok faktorden etkilenmektedir. Ozelliklerin segiminde veriye dayali analizlerle ilgili
stratejiler, daha iyi simflandirmaya ve potansiyel biyobelirteg se¢imine yol agabilmektedir.
Goklu biyolojik veri kullanan araglar, karmagik biyolojik sistemlerin daha iyi anlasilmasini
saglamaktadir. Coklu omik veri kiimelerinden biyolojik bilgilerin ¢ikariimasi, ¢oklu omik
uygulamalan ele alan yeni bir biitiinlestirici arag gelistirmek ve karmagik biyolojik siiregleri
biitiinsel olarak incelemek igin kullamlabilir. Bu tezde, transomik yaklagimlar alanindaki
aragtirmacilara yeni ufuklar agmak i¢in makine 6grenimi algoritmasi kullamlarak G-S-M
tabanli biyolojik bilgi entegrasyonu incelenmistir. Biyolojik bilginin ¢ok katmanli analizi,
biyolojik sistemlerin daha derinden anlagilmasina imkan saglamaktadir. Hastaligin
baglangicinda ve ilerlemesinde yeni biyo-imzalarin belirlenmesi olduk¢a 6nemlidir.
Yaklasimimiz diger molekiiler alt tiplere veya hastaliklara uygulanabilir. Gelismis
araglarimiza daha fazla -omik verinin entegrasyonu, ilgilenilen hastaligin normal dokudan
veya alt tipin digerinden ayirt edilmesini giiclendirebilir. Bu tezde sunulan in silico
yaklagimlar, bilim adamlan tarafindan ilgili karmagik hastaliklar i¢in kisa siirede potansiyel
belirteci segmek i¢in kullanilabilir. Bu, 1slak laboratuvarda ¢ok daha odakli galismalarin
Oniinti agabilir. Sonug olarak, biyolojik bilgilerin ¢ok katmanli analizine odaklanarak
biyolojik sistemleri daha derinden anlamayi amaglamaktayiz.
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